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Fiche technique : comparer des séquences entre elle s avec Clustal Omega 
 
 

 
http://www.ebi.ac.uk/Tools/msa/clustalo/  
 
 
Objectif : ce site en ligne, hébergé par le European Bioinformatics Institute, permet de comparer soit : 
 

�  des séquences de nucléotides (= fragment d’ADN) entre elles 
�  des séquences d’acides aminés (= protéine) entre elles 

 
 
Objectif 1 : Choisir le type de molécules à compare r 

 
 

 

 

 

 

 

Dans le menu déroulant vous avez le choix 
entre : 

�  Protéine 
�  ADN 
�  ARN 

Ecrire la référence de votre première molécule, 
comme indiqué. 

Puis « copier / coller » votre séquence à partir de 
la source. 

Ecrire, à la ligne, la référence de votre seconde 
molécule, comme indiqué puis « copier / coller » 
votre séquence à partir de la source. 
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Choisir, dans « STEP 2 », le format de 
comparaison. L’option « MSF » vous permet 
d’afficher une comparaison avec une 
numérotation. 
 
Dans « STER 3 » lancer la requête avec 
« Submit » 

Dans la fenêtre de comparaison 
qui s’affiche, plusieurs infos : 
 
�  Une étoile indique une 

similitude entre les 2 
molécules. 

 
�  Un tiret indique l’absence un 

« trou » c’est à dire l’absence 
d’équivalent entre les 2 
molécules. 

 
 

Dans l’onglet « Result Summary », la 
rubrique “Percent Identity Matrix » vous 
permet de connaître le % d’identité entre les 
2 molécules étudiées. 
 

 


